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(Dr Jianpeng Ma, Harvard Univ.)
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¢, Por qué comparar secuencias ?

GA CCA TAG
Cambios en las ATG GAC CCA CGT TCG GAG

secuencias : L) MDPRSEZ¢€
s ™ 3l *
et @ 3 > A
"*oo\“
Reemplazo puntual A Ao

AACN ACCT AGCS ATCI

o Sindnimos/No - Sinbnimos AAG K ACGT AGGR ATG M

AATN ACTT AGTS ATTI
CAAQ CCAP CGAR CTAL

Insercion y Deleccion CACH CCCP CGCR CTCL
CAGQ CCGP CGGR CTGL
(InDels) SRR R AR
GACD GCCA GGCG GTGV
5 Afecta pautas de cieg GES S8 Srey
lectura iﬁé .YTTCCACSS T?GAé cT TTATIC_: F
TAG. TCGS TGGW TTGL
TraSIOcaCI(jn TATY TCTS TGTC TTTF
Duplicacion
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¢, Por qué comparar secuencias ?

Hace mucho

ACCGTACGGTTA

Paulino Gome®uertas

t & AGEPIACGGTTAA » ACCGCCGGTTAA

| ACCGTCCGGTT
ACCGTCGGTTAA

ACCCTCCGGTTAA
IACCGTCCGGTTCCCPAA

CCCGTACGGTTAA\ TCCGTCCGGTTAA
ACCCGTACGGTTAA ACCGTCCGCTTAA

tiempo

X
n especies

ACCGTCCGGTTGA
ACCGTCGTAA
ACCTCTAGTTAA
GGAGTACGGTTAA
ACCGTTCCGAA
CCGTCCCGTTAA
ACCGTACGGTTATA
AACCGTACGGTTAA
ACCTGCAATTA
GCCGTACCGTGGTCCA
ACCGTACCCCGGTTAA

Et c, et

(F. Abascal, 2008)
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Cambimal lazasr++seléeciomnaiatal & duplicactonésrgenicas

proteinas ATP/GTP binding
(superfamilia)

Superfamilia : grupo de proteinas
con un origen comun.

proteinas GTP-
binding

Familia: / Subfamilia : grupo de
proteinas con una funcién comun
(jerarquia subjetiva).

ras (H. sapiens)

ras2 (H. sapiens)

ras (M. musculus) proteinas ATP-

binding

ras (C. elegans) Subfamilia ras

rab (H. sapiens)

rab (M. musculus) ' g ptamilia rab

Dos formas de
rab (C. elegans) representarlo

(F. Abascal, 2008) - o
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Homalogoess ortologosadys paraleges:

Ortologos:: genes que compartenel  Homdélogos/Ortélogos/Paralogos
ultimo ancestro comun y cuya

divergencia se debe a la
especiacion.

Los mismos genes en distintas Especiacion
especies. ) _
Especie Especie 2

Paralogos : genes que debido a una
duplicacion; ya no comparten el Duplicacién
ultimo ancestro. Frecuentemente del gen

tienen funciones distintas.

- N
Paralogos

Homélogos

(F. Abascal, 2008)
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Hexokinase
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